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オートファジーは、細胞内におけるリサイクリング機能。細胞が栄養環境などに適応して自らのタンパク質分解を行う自食作用「オートファジー」に関して、酵母を用いた細

胞遺伝学的な研究を進めて世界をリードする成果をあげ、その分子機構や多様な生理的意義の解明において、多大な貢献を果たしている。 

細胞の環境適応システム、オートファジーの分子機構と生理的意義の解明 
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